	Name
	Coding Sequence

	CsaFLA1 
	ATGCAGCTCCGTCCGGCCTTAACCGCCGGGACACTGGTCCTAGCTATGGCCGTCATCTTCATCTTCTCCGGCACCGGTGTCGATGCTCACAACATCACGAAGATTCTCGCTAAGCATCCGGAGTTTTCTTCATTCAACCATTACCTAACCCTAACTCATCTCGCCTCAGAAATCAACCAGCGGACGACGATTACTGTCTGCGCCGTTGATAACGCCGCCATGGGCGATATTCTCTCGAAGCATCCGAATATCTATACTGTAAAGAATATTCTCTCGATTCATGTTCTTCTCGATTATTTCGGTGCCAAGAAGCTTCACCAGATCACTAACGGTACTGCTCTTGCTGCTACTATGTTTCAAGCTACCGGTTCCGCTCCTGGATCTACTGGATTCGTTAATATCACAGATCTACACGGTGGAAAGGTTGGATTCGCTCCTGAAGATAACAACGGAGCTTTTGCTGCGCATTTTGTGAAATCTGTTGAGGAAATTCCTTACAATATATCGGTGATTCAGATCAGCGGTGTTTTGCCTTCGGCTGCGGCTGCGGCGCCGACTCCAGCTCCGGCTGAGATTAATATTACCGGCATTATGTCGGCTCACGGCTGTAAAGCCTTCTCTGATGCTTTACTTGCTAACGACGCTATGGAAATTTACGAAGATGCCCTCGCTGGTGGTTTAACTGTGTTTTGTCCTTTGGATGATGCGTTCAAAGCTTTTTTGCCTAAATTCAAGAATCTAACCAAATCAGGGAAGAATTCGTTGTTAGAGTACCACGGAGTACCTGTTTACCAATCCATGTCGATGTTGAAATCAAACAACGGACTCATGAACACTCTCGCTACAGACGGAGCTAGCAAGTTCGATTTCACAGTCCAGAACGACGGAGAGCAAGTGACTCTCAAAACGAAGCTCGTCACGGCCAAAATCACCGGCACACTCATCGACGAACAACCAGTAGTGATCTACACTATCGATAAGGTATTAATGCCTAAGGAGCTTTTCAAGCACGAGAAAGCAGAGACTCCAGCTCCAGCTCCGGCACCGGAAAAGGCAGCAGACGCACCTAAATCTTCTAAGAAGAAAGGCAAGAAAGCGGCGCCGTCACCTGACGACGACGCCGATGCCGACGCTCCAGCACCAGACGATGATGACGTCGCAGATCAGACTGCTGATGATAACGGCGCCGTTAGATTTGACGGTAACAGATTTAGCTTCTTCGCTCTTATCGCTACTGCATGGCTAGGATTTTCAGTTCTGTAA

	CsaFLA2

	ATGCCTCATCATCACCAAAAATTTCTCCTCCTCTTCTTCTTCTTCCTCGTGGCAACCACATCCCACGCCCACAACATCACGAAAATCCTAGCCAAGCACCCCGAATTGTCGACCTTCAACCAGTACCTGAGCCGAACTCGGCTGGCGGCCGACATCAACCGCCGGCTGACCATCACAGTCCTGGCGGTGGACAATGCAGGAATGTCATCTCTCATCTCAAAGGGCTATTCTCTCTACACTATTCGCAACATCCTCTCACTCCACGTCCTTGTTGACTATTTTGGTGCGAAAAAGCTCCACCAGATCAGCAAGGGCTCCACCTTGACTTCCAGTGTCTTCCAAGCTAGTGGTGCCGCCCCAGGCACCTCCGGCTTCGTCAACATCACTGACCTCAAGGGTGGTAAGGTCGTATTTGGTGTTGAGGACAATGATGGTCATCTCACTTCTCACTTTGTCAAGTCCATCAAGGAGATTCCATACAATATCTCCGTCATTGAAATCAGTCAGGTGTTGAGTTCGGCCGAAGCCGAAGCGCCGACTTCAGGACCAAGCGAGTTGAACGTAACGACTATATTGTCAAAGCAAGGCTGCAAATCTTTCGCCGACTTGTTAATAGCCACTGGAGCCGACGCCACTTACCAGTCCAACACTGAGTCTGGCTTAACGGTGTTTTGTCCAACAGACGGTGTTGTCAAAGGTTTCATGCCAAAGTACAAAAACTTAACGACTGCCAAAAAAGTATCGTTACTGTTATATCACGGCATCCCCGTTTACCAATCCATCCAGATGCTTAAGCAAAATAACGGAGTCGTTAACACGCTGGCTACCGACCGTGCCAATAAATATGATTTCACGGTGCAAACTGACGGTGAAGACTTGACGTTAGAGACTACGGTGGTAACGTCGAAGGTTACTGGGACGTTGATTGACAAGGAGCCGTTAGCCATTTATAAGCTGAATAAGGTTTTGTTGCCTAAGGAGCTGTATAAGCCGACTGAAGCCACTTCGCCCAAATCCAGTAGCGATGACTCCGACGACGAAGAAGCCGATGCCCCAGAGGGTGATTCTGATGATCAGACGGCTGACGATAATGGTGCCGTTGGAATAAACGGTGGGAGAATGGCTGTGGTCTTTTTGAGCTTGTGCGTCGGATTTTTGCTTATGTGA

	CsaFLA3

	ATGAAAAAACAAGGCCTCATCTCCCTTTCCTTCATTTCCATCTTTTTCTCCATAGCCCTAGCTCAATCTCCAACCCAAGCTCCAACCCAAACCCTAGCCCAAGCACCAATTACATCACCAACACCATCCGAAGCGCCACTAGTCCAACCGCCGGCCCTGGCAAACCCTACAAACGCCACCGAGATCCTCGAAAAAGTCGGGGGATTCAGTGTCTTCGTCCACCTCCTCAAAACAACATCAGAGAATATTCAAATCGAAAACCAACTCAAATACATCTCAAACAGCTTGACAATCTTAGCCCCATCAAACAAAGCATTTTCCAATCTCAAACCAAACACTCTAAACTCACTCACCACAAAAGAAAAACTCCAACTCATACAAAACCACATCATTCCTTCCTTCATACCAATCCAAAATTTCCAAACCCTAATAAACCCTGTACGGACACAAGCAAATTATTCTCTTAATATTTTGGTCGAAGGTAGTTGGGTTAACATATCCACAGGAGTTGTTAATGCAACAATTAATGCAACAATTTATGAGGATAATCAGTTAGCTATTTACAAGGTCGATAAGGTACTTCTTCCTCTTAGAATTTTCCGTGTAAAACCGCGAAAAAAGGCGGTGGGTGCACCGGCACCGGCTCCCATATCAAGTATGGTTGTTAAGCCTGATGAGTTTCCAACATCTTCGTTGATTGCTCCTGCTTTGGCTGCTTTGCTTAAAGATGCTTCTGCTGTAAGTGGTGCCCTTTGTCTTAGTGGAAATGGGATTTTGAGCTTTGGAATTGCTGTGGTTTACGTGGTACTACTTTCTCTTTTTTAG

	CsaFLA4
	ATGGCGATGGAAGCAGACTTACCCATTTCCCATTTTACCCCTACACCATCCATACTCTTCCTCCTCTTTCTCCTCTCTTCCGCCATAGCCACCGCTCCCACCGCCGCTCTCAACATCACCAACCTCCTCTCCTCCTTCCCAGACTTCTCCGACTTCGCTTCACTCCTCTCCTCCTCATCATCTTCCCTTGCCGCCGATCTCTCCCGCCGATCCTCCATAACTCTCCTCGCCGTCCCAAACACATACCTCTCCGCTTCATCAGATCTCACGCGCCGCTTATCTTCATCCTCACGCGCTGATGTCGTCCGATACCACATACTCCTCGAATACCTCTCCCCTTCCGATCTCCGCCGGATCTCTTCCTCAGGTAAGCTTGTCACCACGCTCCTTCAAACCACCGGACGCGCCACCAACAACTTCGGTTCCGTCAACATCACCCGCGATCCAATCACCGGAATTGTTTCAGTCCGATCTCCGGCACCTTATTCACCCTCGAATGCTACCATTCTTAACCCTATCAAAACCCTACCGTACAATGTGAGTGTCTTCGCTGTTAATTCTCTTCTCGTTCCGTACGGATTCGATCTAATGGCTTCCGAGACTCGACCGCCATTAGGTTTGAATATCACTAAGGCTTTAATCGACGGTCATAACTTCAACGTTGCGGCTTCGATGTTAGCAGCTTCCGGCGTAGTAGAGGAATTTGAAGCCGACGAAGGTGGTGCCGGAATAACCCTATTTGTACCAGTGGATACTGCTTTCGCTCAACTTCCGTCAAATGTTGAGCTTCAATCATTACCGGCCGATAAGAAAGCAGTGGTGTTGAAATTCCATGTTCTTCATTCTTATTATCCTTTGGGTTCGCTTGAATCAATTGTGAACCCAGTTCAACCCACATTAGCTACGGAAGACATGGGCGCAGGAAGCTTCACTCTCAACATTTCTAGGGTTAATGGATCGGTGGCAATCAATACAGGTATCGTTCAAGTGTCGGTGACCCAAACAGTTTTTGATCAAAACCCAGTCGCCATTTTTGGGGTTTCTGGGGTTTTATTACCCAAAGAGATTTTTGGGAAGAATCCAATAACGACGACGACTCCCAAACCAGGAACACCCTTTGCTTCGGGTACGGCTCAGCCACCTGATATTGCTTTCTCGCCGGAGTTTACGCCTGGATTAGATGGCCCTCCTTCACACCTCTCATCTCCGCCGGGTTTAGGTCAAGATATAAGATCGAAAGCAGAAGCAGCAGCCGCCATTAATGGGTTCCATTTCTATACCTTGATCCTTGCTCTGTTGTGTATAGCCTTATCTCTTTAAATGGTAAATGGTATGAGATATAATTTATTATTTTGGTTGGTAATTAGATTTTATTTTTTTTAATTTATTTATTTTTGTGTTTTTTATTTTTTTTTTTACACGGGAAATTGAATTTATAA

	CsaFLA5
	ATGGCAATGGCCCTCTGTCTCTACCTCCCAGCTCTCCTACTCTTCTTCCCAACCCTTCTCTCAGCTTCTTCTTCTTCTCCTTCCACTACATTATCACCGTCGCAATCTCCACCATCTCCTTCTCCACCGCCACCGCCGCCTTCTCCTTCACTCCCATCCCCATCTGAGTCAACCCCAACATCTCCTCAATCACCACAACATTCATCCCACCGGAGGAGACACCGAAGATCCCGGCGAAGGCAACAACAACCTCCTTCGACAGCGGAGACGCCTCAGCAATTCAACAACATAATCGATGCCTTGATTGGCTCCGGAGACTTCAGCAATTGGGTCAATGTCATTTCAAACGCCGTTCTCCCTCTTAGCGCAACTCTCTTCGTCCCAGAAAATGAAGCTGTAACTGCCCCGACGATCGCCAGTCCCGGTCCGGAAGACCCATTGATTTTCCCTTACCATGTGGTACCACAGAGGCTCTCTTTTGCCGAACTACTTCTCTTCCAGACCAACACTCGCCTTCCCACGCTCCTCCCTGGGAAGTCTATCATCATCACCAACAACTCCCGGATCAACTTCACCATCGACGGCTCTCTGATCACTCAGCCGGATATTTACTCCACCGGCAACATTGCCGTTCACGGCGTTGGCTCTGTCTTTAATTACTCGGTCTTCGGTGATGGTTTAGACCTTCTGCCCAAATCCTCGAACCCAGAGCCGAATCAGTCGCAAGTTCGCCGGCCGCCAACGGTGGATCACCCGAACGGAGAGACGTATGGTTCGAGCTCGGACTCCGCGCCGCCGTGCCTGTGCATTGAATTGCCGGTTGTTTTCTTAGTGTTCTGTGGGGTTTTGATGTTCAAGATTCAGAGAAATGGCGGCCATGGACGGTGA

	CsaFLA6
	ATGGCTTTCACACCTCTCTCTATCCTCCTCCTGACTCTCATCACCATCTTTTCCCACCAAATTTCAGCCCAAGCCCCGGGCCCCGCCCCGGCCGGCCCCCTAAACTTCACCGCAATCCTCGAAAAAGGTGGCCAATACACCACCTTCCTCCGCCTTCTCTCCGACAGCCAAGTATTAAGCCAAATCGTAAACCAACTCAACACCTCCTCCGAAGGACTAACCGTCTTAGCCCCAACCGACAATGCCTTCAACAACCTCAAGGCCGGAACCCTAAACGGCCTCTCCCGTGAAGACCAAGTTAACTTAATCCTCTTCCACGTTCTCCCCAAGTACTACGCCCTATCAGAACTCCTCACCGTATCCAACCCCGTCAGAACTCAGTTCTCTGCTGATGGCCTTAACTTCACCGGTCAAGGCCGTCAAGTCAACGTCACCAGCGGAATGGTGGAGACTCAGGTCAACAATGCTCTGAGGATGCAATCCCCATTGGCTGTTTACCAGATCGACGATGTTTTGTTGCCACCAAGTCTTTTTGGAGCTAAGCCACCGGCCTCTGCTCCTCCTCCGGCCAAGACTCCGGCATCCAAGGACGACGGAGATAAGACCAAGCCTAAGGCATCCGGACCATCGTCCGATGATAGTACTGGGGATTCGAGTAATACACGTGTAGGGTTGGGATTGTTTGTTGGGATGGGTATTGCTTGCATGGCTGTTCTTTTTTGA

	CsaFLA7
	ATGGCGTACAAGTATGTTTTCATTGCCAGCAGTATGCTGCTGCTTCTGTGCTCATCAGCAATGGCTCAAAAAGCTGCTTCACCACCTCCCCTAATCCTAACTCCAACTCCGGCACCAGCCCCAGCTCCTGATTACGTGAATCTGACCGAATTACTTACTGTGGCCGGTCCATTCTCCACCTTCCTTGACTACCTTGTATCCACCAAAGTGATTGAAACCTTGCAAAACCAAGCCAACAACACTGAAGAAGGTGTAACCATCTTTGTCCCAAAAGACAGTGCTTTCGCATCCCTTAAGCAGAAGCCCTCTTTGAAAAACATCACCAATGATCAGCTCAAGTCACTGTTGCTGTTCCACGCTTTGCCACATTACTACAGCTTAGCTGAGTTCACCAATCTTAGTCAAAGCAGCCCAATCAACACCATGGCTGGTGGTCCATTCACTTTGAACTTCACTGATGTTTCAGGGACTGTCCACATCGGCTCGGGTTGGACCAACACAAAGGTCAGCAGCAGTGTTCATTCAACTGACCCTGTTGCCCTTTACCAGGTTGATAAAGTTCTCCTCCCTGAGGCCATTTTTGGAACTGATATCCCTCCAACCCCAGCTCCAGCACCATCCCCAGATATTGCTCCTGTTGCAGATGCGCCAGGAGATGAGGGAACTGATGCCAAGTCCCCATCATCTTCTACTTCACAAGGGAAGTCTGCTTCTCACAGGGTCAACAGCTTGGGAGTTTTGTGCCAAATGGTTTTGGCTGTTTCAGGTGGGCTGGCCTTGTTCTTGTGA

	CsaFLA8
	ATGGGTACTCATATCCGTGGCGACCAAAAGCTTGTCTTTTTCTCATTCTTCTTCATCACATTCGCCGGAATATGCTTCTCATTGCCGGAAAATGTCAACCCCAGGTCATTGTTCTCTTCCTCCAACGCTTCCACATCATCGGGTCAGATCAACTCCAACTCGGTCCTGGTCGCTCTCCTAGACTCGCATTACACTGAGCTCGCTGAGCTAGTCGAGAAGGCTCTGCTTCTCCAGACACTTGAGGAAGTCGTCGGCGCCGCCAACGTTACCATTTTCGCTCCACGCAACGAAGCCCTCGAGCGAGGACTTGACCCGGAGTTCAAGCTCTTCTTGCTCGAACCTGGTAATCTCAAATCGCTTCAAAAGCTTATCTTGTCTCACATCGTACCGACCCGGATCGGATCCAACGATTTACCCAAGAAACCCGACTCTGCTCACCACAGAACTCTTTCCCACGAACACATCCACCTAGAAAAGCAAGATTCCGGTGAGTGGACTGTGGATCTCGCTCGTCTCACTCATCCCGACTCGGTGACCCGACCCGATGGTGTGATCCACGGGATCGAAAGGGTTTTGATTCCTCGCTCAGTAGAAGACGATTTCAACCGTCGACGTAGTCTACGAACGATCACAGCCGTTAAACCAGAAGGGGCTCCAGTGGTTGACCCGAGAACAAACCGGTTGAAGAAACCAGCTCCACCTACCAAACCCGGTTCAGAACCGGCTCTACCGATCTACAACGCAATGGCTCCGGGTCCATCTCTAGCTCCAGCCCCAGCACCCGGACCCGGTGGCCCTCACCACCATTTCGATGGGGAGAGTCAAGTCAAGGACTTTATCCAAACCCTCCTTCATTACGGCGGTTACAATGAAATGGCTGACATTTTGGTTAACTTAACTTCGTTAGCCACCGAAATGGGTCGATTGGTTTCAGAGGGTTACGTACTGACTGTGCTGGCACCAAACGATGAAGCCATGGCTAAGCTTACTACTGACCAGCTCAGTGAGCCAGGAGCACCGGAGCAGATAATGTACTATCACCTCATACCGGAGTACCAAACTGAAGAGAGTATGTACAACTCAGTTCGCCGGTTCGGGAAGGTGAAATACGACACACTTCGATTACCACACAAGGTTTTGGCCCAAGAAGCTGATGGGTCGGTTCGGTTCGGGCATGGGGAGGGTTCGGCTTATTTGTTCGACCCAGATATCTACACCGACGGTCGGATTTCGGTTCAGGGAATCGATGGTGTTCTGTTCCCGCCTGAGGAGGTTGAATCCAAACCCGTTTCCCAAACGGTTCAACCCGCCAAAATTGTAGCCAAGCCCAAAAGAGGAAAATTGCTAGAAGTAACATGTCAAATGCTTAGAGTCTTTGGAAAGGATTCGCAATACCCGACATGCCACTAA

	CsaFLA9
	ATGCAAAATAACCAAAAACACAAACCAATAAATCCTAACAACAAAAACTCACTACACCAAAACATGAACACATCAAAAATGCTCATCAACACTCCCTCACTTGTTCTCATTCTCCTCCTCATTTTCATCACAAAATCTTCAGCTCAAACCGCGGCCCCGGCTCTCCCACCCGGTCCCCCGCCCTCGACAGACATCTACAAAATCCTAACAAAAGCCGGGCAATTCACCGTCCTAATTCGCCTACTCAAGAGCACACAAGTTGGTAACCAAATCAATAACCAACTCGGAAGCACAAACAGTGAACTAACCATGTTTGCCCCGTCCGATAGCGCCTTTTCGAACCTCAAAACCGGAACCCTAAACGGCCTAACCGACCAACAAAAAGTCCAACTCCTTCAATTCCACTTAGTCCCATCATTCATTTCAATAACCAATTTCCAAACAATGAGCAACCCTGTTCAAACTCAAGCCAGTGACACTTATGAGTACCCTCTTAACATAACAACCTCAGGAAGCCAAGTCAACATAACAACTGGAATAGTCAACACAACAATTTCAGGAACAGTTTATTCTGATAACCAATTGGCTGTTTACCAAGTTGATAAGGTTCTTCAACCACTTGGGATTTTTGCTCCAAGGCCTCTCCCACCAGCTCCTGCCCCAGCTCCACCTAAGGCTAGTAAGAAAAAAGCTACTGATGCTGATACCACTGGGCCTGCCACGTCGGATGACAGCTCGGATGCCATTGGTGGTAGTAATGGAGGTTTGGGCAAGGTGGTATTGTCTTTGTCTATGTCTATGTTTGTTGCTGCCATTTTTAAGTTGTGA

	CsaFLA10
	ATGCAAAGCTTTAGCTGCCATTATTCGAGTATACAAAACACCGTTCGATCAACAATTTCAGTTCCACACCCCAAAATGGTCGCACTAAACCATTATCTCATCTTCTGTCTTCTATTCGCCCTAAACGCCGTCGTTTCAGCCCACAACATCACAGAAATCCTCTCCGGATTCCCAGAGTACAGTGATTACAATAACTTTTTATCCCAAACAAAGCTCAGCGATGAAATCAATAGCCGCCAAACACTAACTGTCCTTGTCCTGAGTAACGGAGCTCTTTCCTCCCTTACAGCCAAACACCCTCTCTCCGTTATCAAGAAAGCCCTTAGCCTTCACGTCGTTCTGGACTACTTCGACCCGAAAAAGCTCCACCAGATCTCTCAGGGAAGCACCTTATCCACTACTCTTTACCAGACTTCCGGAAATGCCCCTGGAAATCTTGGCTTCGTCAACATCACCGACCTTAAGGGCGGCAAAGTTGGCTTCGGTTCTGCAGCTCCCGGCTCCAAGCTCGACTCCACCTACGTTAAGCCAGTCAAGCAGATTCCGTACAACATTTCGATCCTTGAGATCAGCGCGCCAATCATTGCGCCAGGGATCTTGACGGCTCCGGCTCCATCGGCTTCAGATGCTAATATAACGGCATTGCTTGAGAAAGCTGGGTGTAAGACATTTGCTTCGTTGATCGTTTCAAGCGGTGTGATTAAGACTTATATGACGGCGGTCGAGAAAGGTTTGACTCTCTTTGCACCGAACGATGAGGCTTTCAAGGCTGCTGGAGTTCCGGATCTGAGCAAACTCACCAACGCTGAGCTAGTTTCGGTCTTACTATATCATTCCCTGGCTGGTTACTCTCCCAAGGGAACGTTGAAGACCACGAGCAGCCCGATCAAAACCCTGGCTACCAACGGGGCCGGAAAATACGAACTGACTGTATCAACTGCCGGTGACGCCGTTACTCTCCACACAGGAGTCGACTCTTCCAGACTTGCCGACACGGTAACTGACTCAACCCCACTTGTCATATTCACTGTCGACAATGTCCTACTTCCAGCAGAGTTGTTCGGTAAATCGCCATCGCCTGCACCAGCTCCAGAACCAGTGAGTTCTCCTTCTCCGTCACCGGCACTTGCTCCGACTCCGGGACCAGCGACCGAAGCCCCAACCCCTCTCGGCGCTTCCCCACCGGCACCGCCAATGGAAACTCCTGGAGGAGCACCGGCGAACTCTCCCGAAGCTGATGCTGAAAACAGTACCGCAAAAGGAGCTGGTCACATGCACGCGCCTGCATTGCTGACTGCACTTTTCACTATCTCTGCCACTGTCACCTTCTCAATCTTCTTGTCCTAA

	CsaFLA11
	ATGGAGAAAATCACAAGATTAGCTCTACTAATAACCACAGCCATTTTCCTCCTTTGCAAACCTATCTCAGGCCAAAGTCCGGCGAAGTCACCGGCGCCAGGAGGCCCTGTTGACATAATAGCTGTTCTTAAAAAAGCAGGGCAATACACCACATTCATCAAGCTTCTAAAGGGTACCCAAGTATCTGACCAAATCAATTCCCAACTTAGTGGTTCAAGTCAGGGCATTACAGTCTTTGCACCCACCGACTCAGCCTTCTCTAGCCTCAAGACAGGCACTCTCAACTCCTTGACCAGTGAACAACAACTTCACCTAGTTCAGTACCATGTCCTCCCAGCCTTTTATACCATCTCCCAATTCCAAACTGTCTCCAACCCAATTCACACCCAAGCTGGTAATAGCGAAAATGGCCAGTACCCACTTAATGTAACAACCTCGACTAGTAACCAGGTCAACATTACCACTGGTGTGGTCAATGCTACCGTCAGTAATACCGTCTATACTGATGGCCAGCTTTCAGTATTCGAAGTCGACCAAGTTTTGCTTCCTTTAGATATTTTTGGAACGGCTACAGCTCCGGCACCGGCGCCCGTGGCTGATTCTAAGCCTGTTAAGAGTGTTGACCAAGATTCTGATGATGCTCCGGCCAAGTCTAAGGGCCCCGATGATGATGACGATTCTGGTGCTTTGAGCCTCAAATCAGGCTCAATTGGTGGGCTTTTATTTGCTGGAGCAGCTCTTCTTGCAGTCTTTTAA

	CsaFLA12
	ATGGCGAAAAATCAAATTTTGTTCACCTATTCTTGCGCAATAGTTTTCCTCTTCCTCTTCCATGATTGCGAAAATACTTTAACATTAGCTCAATCGTCATCACCTGCCCAATCACCATCGACAACACCTAATAAGAATCATCATCCTTCATCTGATTCCTCAGCTCAATCTCCGGATCAGCCATTAGTGGAAGCCCCACCAGCAGCGAAATCCAGGAGAAAAGGACAACCCACCAACATAACAGAAATCCTAGAGAAAGCCGGCGGTTTCAGCATCTTCATTCGCCTACTAACAAGCACTGACGTCATCAGTCCCGTCGAAAATGATCTCAACTCTTCCAATACCGTCACCATTTTGGCTCCAACCAATGCAGGATTCTCAGCTCTTAAGACCGGAACACTCAACACTCTCACCCCCCAACAAAAAACACAATTGGTTCAGTTCCACATCATCCCAACTTTCATATCCCTACAGAATTTCCAAACCCTAACAAACCCTGTTCACACTCAAGCCACTAACACTCGCGACTACCCATTAAACATTACTAGTACTGGCGGATCTTCTGTCAACATATCTACTGGAGTTGTCAACACAACCATATCTGGAACCATTTATTCCGATAACCAACTCGCTATTTATCGAGTTGATAGTGTCTTGCTTCCTATGAAACTTTTCGCTCCTAAGAAGGTGGTGAGCTCACTGGCACCGTCTCCAGCACCCGCAATGGCCTTAAAACCTAAAAAGAAATCGACGGAATCAGCTCCATCGTCTGGATCGCCCTCATCCTCCTCAAAACCATCTTTAACATCTACATCACCCACATCATCATCATCATCCAATGATGATGAATCAGTCGCCACATCAGCAGATACATCTGGTGCTGAACGACCAGTTGTTGTTGTTGCCACAGTCTCCGTTGGTCTTCTTGCTTTGTTCTTATGA

	CsaFLA13
	ATGATGAAACAAGTTATCATCTTGTCCTTCTTCATTGTTTTCCTCTTTCACTCTTCTTCTACTTTAGCTCAATCTCCAGCTCACTCCCCAACTCAGCCTCAAAAACCAATTCCTAAAGCTCAATCGCCTACTACTAAACCCGTCCTTGCTCAACCGCCATCTCAAGCAGTACTACCGGCTCCTTCTCAAGCTCCAACCCAAAAGCCTCTCCCTCACACCCCACCGCGAAAGCCAACCCCTAAGCCAGCCCCGCCTAATGTCACTGAGATCCTTGACAAAGCTGGAGGCTTCAGTGTCTTCGTCCGCCTCCTTAAAAACACTCAAGTCGTCAATCAGATCGAAAATCAACTCAACACTTCCAACAGCTTAACCATTTTGGCCCCAACCAACGGCGGATTCTCTAGTCTAAAAGCCGGCGCTCTCAACGGCCTTACCCCTGAGCAAAAAGTCCAACTCCTTCAATACCATATCCTTCCATCCTACGTTCCCCTCCAAAACTTCGAAACCCTAACCAACCCTGTCCGTACACAAGCCAGTAACACTGAGGATTACCCTATGAACATTACAACGGAGGGAAACTTCGTAAACATTTCTACTGGAATTGTTAACGCTACACTTTCTGGTACAGTCTACTCTGATAATCAACTAGCCATTTATAGAGTTGATACTGTTCTTCTTCCTTTAGGTATCTTTGGCTCGAAAGCGCCTACTCCTTCTCCTACTCCTGCTCCTACTCCAGCTCCACTCGCGCATTTAAAACCTAAGAAGTCTTCTACTCCAACAAGTACTTCATCATCATCCTCAGCTGCTTTGCCTTCCAACTCATCATTGGCACCTAAAGCGCCTAAAAAGCCATTAAATTTGTCGTCGACCACCTCTTCCTCGATCACTCCTGTGGCGGCATTGGATGAATCCGGTGTTGTTGCCCTAACTTCAAGTAATGGCGTCGTGATTGGCCTTGTTGTGACTGGGGTCGCTGCAGTTATGAGTATTTTGGGTTAA

	CsaFLA14

	ATGATTAAGAAGATGACTAATCCCAAAGCCTCCTCCTCTTCTATTCTCTTCATGCTCGTTGCCATTTTCTTATTCTCTTCATTATCATCATCCTTAGCTTTCAACATCACAAAACTCCTTGGCCAAAATCCTGAGCTTAGTACATTCAACAACTACTTAACTCAGACAAAGCTTAACGATGAGATCAATCGTCGCCAAACTATCACTGTCCTCGTTGTCGATAATTCCGCCGCAGCTTCCCTCTCCGGTAAGTCACTCGATGTAATTAAGAAAATCTTAAGCGTTCATGTGATTTTGGATTACTACGATGTTGAGAAGATTACCAAGCTTACTACCTCGAAAAAGACATCTACCGTCACTACTCTCTTCCAAGCCTCCGGCTCCGCCGTTGATCAAGAGGGTTTTCTCAAAGTCGCGCTGATCAACGAGGGTGAGATCGCCTTCGGCTCTGCCGTAAAGGGTGCCTCTCTAAACGCCAAGTTAGTCAAATCTGTGGCCGCGCAGCCATTCAACATCTCCGTTCTACAGATCACTGCGCCGGTCCAAGTATCGGGCATTGAGTCCAGCCCATCACCACCATCTCCAAAGGCAGCTACGCCTTCTGCTGCTCCCAAAAGGGCTCCCGCCCCGTCAAACAAGTCCGGGGCTGCTCCTTCCCCATCCAAAAATTCTGGGGCCAATACTCCCGCCACCGCACCTAGTACTGCTGATGCACCGGTTGCCGATACGCCGACAACAGCCGCAACTTCGCCTGCGCCTGCTGCTGCTGCTGCTGACGAACCCGTTGCTGATAATGCCCCGGTGAGTTCGGCTCCTCCGCAAGCTGATGCTGCAGCTGATCCACCGGTTTTGTCAAATTCCGGGGTGGTGAGGCAGGGGATGAAGATAGGTATTGTGGCGGCGGCATTGATGTCGTGGTTGGTTGTTTAA

	CsaFLA15
	ATGAAGCAAACTCTCATCTCTTTTTCATTCCTACTTCTCATCTTATCTCACACCACAATGAGTTTAACTCATCAAGCTCCAGCTAAAGCCCCATCTGCCCACATAGCCGCTACTAAAGGCGCCACCCCAGCCGTGGCGCCTACAAAACCTAAAGTAGCAACACCAACTCCAACAACATCCCCATCTCGAGCCCCGACCTCATCAGAAGCACAAGCTCCCTCAGCAGAGCCACTAGTTGAAGCTCCACCGCGAAAAGCCAAACCCGAGCCAACCGATGTGGTTAAGATTCTTGACAAAGCCGGAACCTTTAGTGTCTTCATCCGCATACTCAAAAGCACCCAAGTAATAGAACAGATCGAAAACCAACTCAACACTTCCAACAGCATGACAATTCTAGCCCCAACTAACGGCGCTTTCTCCGCTTTAAAACCCGGAACACTCAACTTCTTAAATGCAGAACAAAAGGTACAATTAGTACAATACCACATCTTACCTTCTTTCATTTCCATCTCGAGTTTCCAGACTCTCAGTAACCCTGTCCGTACACAAGCTAGTAACACTGACGAGTACCCTTTAAACATCACAACACAAGGTAATTGGGTTAACATATCAACTGGTGTTGTCAATACAACTATTTCTGGCACAATCTATGCCGATAGCCAACTCGCTATTTATAAAATCGACAAGGTTTTGCTTCCCATGGCCATTTTCGCTCCCACTAAGCTTCATAAGGCCCTTGCACCTGCGCCTGCATTGCTTGCTAAGCCTACAAAAGGCTTAGCAGGTAGCGGTAAAGGGTCAGATTCGTCATCTGACCCCTCATCGTCTACTTCAACATTGGATGATAACCCAGTTTCTTCAATGCATGCCTCTAGTGCTTTTCGTAATGGCATGGTCGCAACAATTGGTGTTATTAATGTTTTTGGTGCAATTGCAATTTTATTTTGA

	CsaFLA16
	ATGAATACCAAACACTTTGTCACGATCTTCTCATTCCTAACCCTAATCTTCTTCCATGCAACAACTTTAGCCACAACCCCAACTGCTCATGCCCCATCCCAATCACCAGCACAAGCACCAGCTAAACCCTTATTAGCTCAACCTCCAAAGAAGTCAAAGTCTTCTTCGGGGGCGCCTGCCCTAGACTCAGCGGCCTCTTCTGCTCCACCCTTGTCACAAGAGCCAATAGTCCAAGCTCCACCCCACAAAGGCCGAAGCAGGATTCCCACCGACGTGGCAGGAATCCTCGAAAAAGTAGGAGGCTTTAGTGTCTTCAACCGCCTCCTTAAAAGCACCGAAGTACTCACTCAAATCGAAAACCAACTGAGTGCCTCAAACAGCTTAACCATCTTAGCCCCAACAAACGATGCCTTCGCCTCTTCACTCAAACCCGGAACACTCAACACCTTAACCAAAGAACAAAAAATCCAAATGATACAATACCATGTTTTACCAACTTTCATTTCTCTTTCGAATTTCCAAACCCTAAGCAACCCTGTCCGTACACAAGCTGCTAATACGTATGATTATCCTATGAACATTACTACCGAAGGTAATTGGGTTAACATATCGACCGGTATTGTCAATGCTTCTATTACCGCCACTGTGTTCTCTGACGATCAGTTGGCTATTTATAGAGTGGATAAGGTTTTGCTTCCTCTCGGTGTTTTTGCACCGAGACCAAAGCTTCAACCTTCTCCTTCACCCTCTGCTCTTTTGGCTAAGCCAACAAAAGATTCTTCATCGAATTCATCATCATCATCGAGTTCTTCTTCAATGTCCTCCAGGGCGGATGGCCCTGGTGGAGCAAGTGAGGATAATGATGATGATCAGAAGACGAATAATGCTTCCAGTGCATCTGATTTTACTATTGGAGCTCGAACGATGTCGTTTGGAGCTGTAATAGTTTCCATGGTCGCAATAAAATACATTCTTGTGCTTTTTTAG

	CsaFLA17
	ATGGATACTCATGGCTATGGCGTCTCCTTCTTATTATTCTTTATTCTTTGTTCCTTTACTAACTCTTTCGCTGCATTGCCCAACAACCCATCTCAGAAAAGTAATTCTACTTCTTCCGGTTCTGGTCAGATTAATTCTAACTCGGTTCTGGTTGCGCTTCTCGACTCGCATTATACTGAGTTGGCCGAGTTAGTCGAGAAAGCCCTTTTGCTACAGACCTTAGAAGAGGCCGTCGGTAAACACAACATCACCATTTTCGCCCCGAGAAACGAAGCTCTAGAACGCCAACTCGACCCTGAATTCAAGCGATTCCTGCTCGAACCCGGGAACGTAAGGTCTCTCCAGACACTCTTAATGTTCCACATTATCCCCAAACGTATCGGCTCCGGCGAGTGGCCCGCTTCCGATTCCGTTCCGGTTAGACACAAAACTCTTTGGAACGACCGCGTTCATTTAACGAGCAAAAACTCCGGCGAAAAGGTTATCGACTCGGCCGAGATAGTCCGTCCCGACGACGTAGTAAGACCCGACGGTGTAATCCACGGAATCGAAAGTCTTCTAATCCCACGTTCAGTTCAAGAAGATTTCAACAGAAGAAGAAGTCTCCGATCAATCTCCGCGGTATTGCCGGAAGGTGCGCCGGTAGTTGATCCCAGAACCCACAGGTTAAAAAAGCCAGTTGCCCCTGTTCCGGCTGGCGCACCCCCAGTTCTTCCAATCTACGACGCTTTGGCTCCAGGTCCATCTCTAGCTCCAGCTCCGGCTCCGGGACCAGGTGGGCCGCGTGGCCACTTCGACGGAATGGCTCAAGTCAAGGACTTTATCCAAACCCTCGTGCATTACGGTGGGTACAACGAAATGGCTGATATTTTAGTTAATCTAACGTCTCTGGCCACCGAGATGGGTCGGCTCGTATCGGAAGGTTATGTAATTACGGTTTTAGCCCCGAACGACGAGGCCATGGCTAAACTGACTACGGACCAGCTTAGCGAGCCTGGGGCACCGGAACAGATTGTGTACTACCACATCATACCAGAGTACCAAACCGAAGAGAGTATGTACAATGCAGTTAGGCGATTTGGGAAGGTTCGTTACGATACCTTGAGGCTACCCCATAAGGTCATGGCTCAAGAAGCTGATGGTTCGGTGAAATTCGGCCATGGCGATAGCCAGGCTTACCTTTTCGACCCAGATATCTATACCGATGGCCGGATTTCAGTTCAGGGCATTGATGGGGTTCTTTTCCCACCTAATGAGGACCCCAATTCGGAGAAGAAAACAACTCCTCTTGTTAAGGTTGTCACCAAGCCCACCAGAAGAGGAAAGTTGATGGAAGTGGCCTGCAATGTGCTTGGTGTTTTTGGTGTATCATCTTCATGTCAATAA

	CsaFLA18
	ATGAACAAGCAAGCAATCATTTACTTCTCATTCTTGTTTTTGTGTTTCTTTTACCACTGCAAAGGAGCCACAATATTAGCTCACTCTCCAGCCCAACCTCCATCAAAACATGTAGCTGCTGCAGCCCCAACTAAAGCTAAGGCCTTAACCCCAACGAAAGCGCCAACAGCTTTGCCAGTGCCCGCGGTGGAGCCGCCATCTCAAGTGCCACTCGTCCAAGCGCCACCCCACAAAGCCCTTTACACACCAACAGACGTCACCAAAATCCTCGAAAAAGCCGGTATCTTCAGTGTCTTCATCCGCCTCCTTAAGAGTACTTCTGTAAGCATTCAGATTGAGAATCAACTGAATGTATCCAACACATTGACCATTTTTGCCCCAACAAATGGGGCCTTTGGTGCTCTGAAACCTGGCACTCTCAACACACTCTCTAATGAAGACAAAGTCCAGCTTGTCCAATACCATATTCTTCCCTCTTTGGTTTCACTACAAAACTTTGAGACTCTTAGCAATCCTGTACGGACACAAGCTAGTAATACCAATGATTTTCCTCTAAATGTTACTGTGGAAGGAAGCTCTGTTAACATATCTACTGGAATTGTTAATGCTACCATTTCTGGTACTGTTTATGAGGATAATCAACTTGCTATTTACAAGGTTGATAAGGTGTTGTTGCCTTTGGGAATCTTCGGTCCGAAACCGAAGACAAAGCAGCACCTAGCGCCTTCTCCCACACCATTGAAGCCATCTAAAGATACTAATGTGTCATTACCTTCTTCCTCTACTGAAGAATCCATTAGCTCGGATGTGGATGAAGGGGACAAGTCCTCAAAGTCGAAGGCTGCTGTACTTATGAATAA TGGTGTTGTA AACATTGGAG TTGTTATGAT TGTTGTAATCACTATGTGGG GTCATTTTTAG

	CsaFLA19
	ATGGCAAAAAATCAGATTTTGATCACCATTTCGTGCCTAATTTTATTCCTCTCCCTCTTCCATACTCTGACATTAGCTCAGTTGTCATCACCTGCCCAAGCACCATCAACAACACCAAATAAGAAGAATATTCATCCGTCATCACATCAATCGCCAGCTCAATCGCCGGATCAGCCATTGGTGGAAGCTCCACCAACGGCTATTTCCAGGAGAAAAGGACATCCCACCAACATTACAGAAATCTTGGAGAAAGCCGGCGATTTCAGCCTGTTTATTCGTCTACTAACAAACACTGATGTCATCACTCCCATCGAAAATGATCTCAACTCTTCCAACACCGTCACCATTTTTGCTCCAACCAATGGAGCATTCTCAGCCCTTAAGACTGGAACACTCAACACTCTCACCCCCCAACAAAAAACACAACTAGTCCAGTTTCACATCATCTCAGCCTTCATACCCCTGCAAAACTTCCAAACCCTAACAAACCCTGTTCATACTCGAGCCATTAACACTCGCGACTTCCCATTAAACATTACTAGTACTGACGGATCTTCTGTCAACATATCCACTGGTGTTGTCAACACAACCATATCTGGAACTGTTTATTCCGATAACCAACTCGCTATCTATCGAGTTAACAATGTCTTGCTTCCTATGAAAATTTTTGCTCCTAAGAAGTTGATGAGCTCACTGGCACCGTCTCCAGCACCCGCGGTGGCCTTAAAGCCTAAGAAAAAATCGATGGCATCTGCTGAATCGTCTGAATCACCCTCGTCCTCATTAAAACCATCTTCAACATCTACATCATCATCGTCGCCAACATCATCATCATCATCATCCAATGATGATGAAACAGTAGCCACTTCGACAAATACATCTGGTGCTGAACGGGGGCCAGTATTTGCCACGATCTCCATTCTTGTTGCTGTTGTTGCATTGTTCCTATGA
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	ATGGCCAAATCTCTCTTCTTCTTCTTCATTCTTTCTATCTTCTCCTCCTCTGCTCTCGGCTCTTGCTTGACCCTTTTAAACGCCGCCGAGATTCTCTCAAACTCCGGCTACCTCTCAATGTCCTTGACCCTTAAAATCGCCTCTCAAACCATTAAACACGATTCACCGACCGCCACCGTCTTTGCTCCGGCAGACCAAGCTTTCGTCAAGTCAGGCCAACCTTCCCTGTTTCTCCTTCGCCGCCACGTGTCCCCCGTAAAACTCTCACTCGAAACACTCAAGACTCTTCCTCGTGGCTCAGTAATACCCACCATGGTCCCCGACCACCCTCTAATCGTCACCGCTTCTCTCTCCGGCGACGGCTACATCTCCATAAACGACGTCAGGATCAACGAGAAAGCCGTTTTTGGTGNTGGGTTCGTAGCTCTGTACGGTATAGACGAGTTCATTGACTCATCTTTCTTCCGGACTGATCAGCCGCCGTCCCCAGCTCCGGCTCCGGCGCCTGCCCCGTTCCACGGCAAGACAGAGTCTTTTGCTTCGGTTGCTGAGTTTCTCAGGTCGAGAGGTTACTATATAATGGCCACGCTTCTTGATGCCCAATTGACCGGGCTCGGTGACGGGACCAAATTGACCATCTTTGCTCCGGTGGACCGAACTTTCGATTACTATGCATCGAATATAAGCGATTACGCTTTGATTTTCCGGAGACATGTTGTGCCGAGATTGATGACGTGGCAGGACTTGATTGGAAGCCAAGTTGTTGGGACAAAGCTTCCGACTTTTTCAAGGGGTTTTATGATCGAGGTGAGGGTGTCAAGTGATGGTATTCCTATGCTTAACGATGCACCAATTGTGTTTCAAGATATATATCGAAGTCAAAGGTTGATTGTTCATGGCCTTAATGGGTTTCTCAAGCCTTTCACTGATCAAGAATGGAATCAAGATTCTTTCTCTAATGGATTTGTTGGTGATGATTCTCATGGATAA 

	CsaFLA21
	ATGGCTCATTGTTGCACCGGCTCGTGGCGTGCACCGGTCTACTTCACCGTGTCTGTAATCTTGGCCTTCATAGCCATCTCAACATCAATGCACTCCAAAACCGAACATCCATCCTCCCCAACCAAACTCAATTTCCATGAACTCTCCCTCAACGCCTCCAAAGCCTTAAGAAAAGCTGGCTTCAACGTCATGGCCACCCTTCTTCAAGTCTCCCCTGAGATCTTCCTCTTATCTCCAAACTCAACTATCTTTGCCATTCAAGATGATGCCATCTCCAACTCTTCACTCCCACCATGGCTTTTGAGAAACCTCCTTCAATATCACACCTCTCCTCTCAACCTTCCCATGAAAGACCTCTTAAAGAAGCCTCGAGGGAGTTGCTTGCCGACCCTTCACCGCCAAAAGAACATTGCCATCACTAACATCGACTTCAAAGAAACAACAGTTGATATCAACAACGTTTCAGTGACTCATCCTGATGTATTTCTTGCAGAAACCATTTCCGTCCACGGTGTTCTTGAGCCCTTTTCTTCGTTGGATCCTGAAGATGTTCATCAGGGTTGGAACTCTATCCAAGCCCCCACTTGCAACGCAATGTCTGTTCTAGTTTCGGATGCTGTGAAATCCACCAACATGGTTGAATGGTCGTGGATTGTCAGGTTGCTGAGCTCGAACGGATTCGTTCCTTTCGCTATAGGATTAAATTCTGTTCTTGAAGAGATTCTTAAAGACTACAAGGGATTGAATTCTGTAACAATCTTTGCTCCTCCAAATTTGCAGTCTTTGACATCTCCTTCACCCCTACTCAAAAGAACAGTATGGTTTCACATACTTCCTCAGAGGTTAACGTATAAAGAACTTACTGCATTGCCTGCTGGAACCTTGCTCATGACATTGGTTCGTGATCTATCTCTCGAGGTTGCAGGGACAGCAGGTTTCAAAGGTGGACTAATCATAAATGGAATCGAGATCGTGGCGCCCGACATTTTCACTTCAAAGAAGTTCACCGTGCATGGGATTTCTCGAGCTTTTGAGGTTGCTGATCAGGTAGCTGCAATCGGTACATAG

	CsaFLA23
	ATGGCGGCTTCACTTCTCATCTCTCTAACTCTTCTCTCATTTCTTTCTCTCTCCTCCTCACTCCCCTCAAACACCATTATCGATGCCTCCGAGATTCTCTCCGACTCTGGCTTCGCTTCCATGGCTCTTACTCTGGATCTCGTCTCCCAAACCCTAACCCAAAGGACTCCTTCTCTCACGATATTTGCTCCGGCCGATGACGCCTTTAAGAGATCAGGGCAACCCGCTCTATCTCTCCTCCGTTACCACTTCTGCCCCCTCACTTTGCCGCTGGAGACCCTCAAATCGCTTCCCTCTGGGACCAAGATCCCGACTCTGTTACCCGGCCGCACCTTGACCGTCACTCATTCCTCCTCCACCTCTGAAATTTCACTGAACAATGTCAAAATCAGTAGAAGATTTCCGATCTTCGATGATGGTTCTCTGATTGTCTTCGGAGTTCCAGAGTTCTTCGATCCCAATTTTCAAGCTCCCGGACCCGGTAATAGCCCGAGGTTTGGTCCAAGATGCAAATCGTTGCCATCGAAGGCTGCCGCCATGGGGTTTCCGGGAGCTTCTTGGTTTAAAGAAGCCAGTAGAGATTTGAGGTCCAATGGGTACTCATCCATGGCTTCGTTTCTGGATTTGCAGTTGTTGGGGTTCAACAAGGACCCGACTACAATGACTGTGTTTGCTCCTAATGACATGGCCATGGCGAATCGTCCAACCGATCAGGCTCAAGACCCATCAATCTTTCTACGACATGTCGTTCCTTGCAAGCTTCTTTGGAGTGATTTGATCAATTTCACTGATGGAACGGTGTTGCCTACATACTCGGATGGGTTCACCATCACCATTACCAGATCGGGTAGTACATTGATGATTAATGGAATTCCTGTAACCGTTTCCAACCTCCATTATAGTGATTCTGTCGTTGTTCATGGCCTAAATGAGCTTCTTACTGGACAAGCAACTACATCTGGGTCAGGTTAA

	CsaFLA24
	ATGAAGATGAACAGAGGTCGGTTTTTGAAGACTTCGATCTCCTTCGTATGGTTGGTGGTGCTTTTTGGCTGCCTTTTTGTGGTTCTAATTTCTGTTCTTAGGCTTCCAGAGGTGTCAAATAGTAGAAAGGCAATTGGGTTGTATCATAATACAAAAACCAGAGAAAGTTCAGAGTCTAGCTCTATTGGGAAATTTGGAGAGAAGATGATTGAAATGTTGCCTGAAGATCTTGCTTTCACTGTTTTTGTTCCTTCAGAGAGAGCCTTTGAACGAGATTTAAGGCTAAGGAAAAACGAAAGTCTGGTTGAGAAGATGAATGATGATACTTATGCTGTAATTTCTAGAGTTCTGGGATTCTCGGCTGTTCCAAGGACAATTATCACAGATGATGTATCTTCTGGTGAGGAGATTTTGTATGACTCTATATCTGGGTTTGTATTGTATATTTCCAAAGATGTGGATGGAATGTTAGTGGTTAACAGAGTTCGTTCTGAAAAAGTAGATATCAAAAGGAACAAAATTGTTGTACATGTAATGGATGGGGTTATCATGGATGCTGAATTTGAAGAATCAGTTCAGCCTGATGATGAGGATGAAGAAAAGTGA



